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ANALISE

DST’s

11 Patdgenos sexualmente
transmissiveis




DETALHES DA ANALISE

A infecc@io pelo Papilomavirus Humano (HPV) € considerada a mais
prevalente infecclo sexualmente transmissfvel em todo mundo e o
principal causador do cancer de colo de Utero. No rastreamento e como
complementar ao exame de citologia oncdtica (Papanicolaou), a detecgdo
direta de 30 tipos virais do HPYV € fundamental para o diagnodstico precoce
da infecgdo e no acompanhamento da prevengdo do cdncer de colo de
Utero. Qutras infecgdes sexualmente transmissiveis, principalmente
Chlamydia tracomatis, Neisseria gonorrhoeae, Mycoplasma, Ureaplasma
e Trichomonas, sdo frequentes nas inflamagdes do trato urogenital
Também por detecgdo direta, 11 patogenos sdo identificadas que, quando
ndo tratados, podem levar a infecgdes generalizadas, sequelas, parto
prematuro e md farmagdo fetal.
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DIAGNOSTICOS ANALISE DST's

Nome da paciente




NOME DO PACIENTE:

Sexo de Paciente: Data de Nascimento: Selicitante: {NI) N&o Informado
REALIZADO POR Tecnologic: Microgrray Cadastro:
INSIDE DIAGNOSTICO S.A. Unidade de Andlise: INSIDE CENTRAL Colete:

Laudo da Andlise DST’s

METODOLOGIA

O teste tem como princlpio a detecgdo simultdnea de 11 agentes sexualmente transmissiveis em uma Jnica reagdo.
O teste apresenta uma alta especificidade e sensibilidade. Os ensaios baseiam-se na amplificagdo de sequéncias
genéticas especificas dos patédgencs por meio de uma reacdo de hibridizagdo com sondas de DNA imobilizadas no
sistemna Microarray. Na primeira etapa da reagdo, as regides especificas de DNA dos patdgenoes presentes na amostra
sdo amplificadas e marcadas com flucrescéncia por meio de uma reagdo em cadeia do polimerase (PCR). Umas
segundas etapas da reagdo, parmite que os produtos obtidos sejam analisados por meic da técnica de microarray de
oligonuclectideos. A ligacfio especflfica thibridizacdo) dos produtes de PCR flucrescentes na lamina de microarray
correspondentes € detectada usande o Microarray Sconner (EUROIMMUNY, avalicnde tedos os sinais amplificades no
placa.

RESULTADOS

Chamydia tracomatis - NAO DETECTADO -
' Neis NAQ DETECTADC

Herpes simples tipo 2 - NAOC DETECTADO =

CTADO -

Haemophilus ducreyi :

Mycoplasma genitalium - N, JCTECTADO -
. Mycoplasma hominis = DETECTADO =
| Treponema pallidum . NAQ DETECTADO -

' NAO DETECTADO | -

| Ureaplasma ureealyticum

INSIDE DIAGNOSTICOS, PESQUISA E DESENVOLVIMENTO S.A RESPONSAVEL TECNICO: NOME TECNICO RESPONSAVEL - CRF: 000.000
CNPJ: 29.886 415/0001-96 CMNES: 9684956 Os valores preditivos dos exames devem ser relacionddos com os dados clinicos do paciente e
COVISA: 355.030.801-864-00.5235-1-8 CCM: 59189681 devem ser analisados pele médico responsdvel em conjunto com a histérid clinica do paciente,



NOME DO PACIENTE:

Sexo de Paciente: Data de Nascimento: Selicitante: {NI) N&o Informado

- = ~adastro:

INSIDE DIAGNOSTICO S.A. MG e AR IS DECENTRAL

RELEVANCIA DA ANALISE

As InfeccBes sexualmente transmissiveis pertencam a um grupoe de doengas gue acomete quase um milhdo de
pessoas diagriamente. Vdrios patdgenos bacterianos, virais e parasitdrios sdo transmissiveis sexualmente. A
Organizagdo Mundial do Sadde (OMS) aponta que o infecgdo, em homens e mulheres entre 15 a 49 anos de idade,
ocorrey em 127 milhdes de novos casos de Clamidia em 2016; noe mesmo ano, foram 87 milhdes de casos de
Genorreig, 1566 milhdées de Tricomeniase e 6,3 milhées de Sffilis (1), A identificagdo dos patdégenos mais prevalentes
causadores de IST como Chlamydia trachomatis, Neisseria gonorrthoeae, Haemophilus ducreyi, Mycoplasma
genitalium, Mycoplasma hominis, Treponemda pallidumy, virus como Herpes virus humanoes tipes 1 e 2, s@o importantes
nc controle das infecgbes e na efetividode dos protocelos de tratamento.

INSIDE DIAGNOSTICOS, PESQUISA E DESENVOLVIMENTO S.A RESPONSAVEL TECNICO: NOME TECNICO RESPONSAVEL - CRF: 000.000
CNP): 29,886 415/0001-96 CNES 9684956 Os valores preditivos dos exames devem ser relacionddos com os dados clinicos do paciente e
COVISA: 355.030.801-864-00.5235-1-8 CCM: 59189681 devem ser analisados pele médico responsdvel em conjunto com a histérid clinica do paciente,
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Sexo de Paciente: Data de Nascimento: Selicitante: {NI) N&o Informado
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INSIDE DIAGNOSTICO S.A.
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